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 چکیده

کننده  ریدرگ و درنتیجه نیلیم بیهمراه با التهاب و تخر یمنیخود ا هایبیماریدر دسددته  MS یماریب

و  یکیموارد ژنت نشده وآن مشخص  یبراواضدحی   لیدل ایعامل  چیهنوز ه که هسدت  یطیاعصداب مح 

 یماریب درروندبهبود  یعود و حت ای دیدتشدد و اثر پردازندمینقش  یفایباهم در آن به ادو  هر یطیمح

مهم در خصددون نقش عوامل  عنوانبهامروزه  زی( نLncRNA) لیطوکد کننده  ریغ یهاRNAدارندد.  

ا ر هاآن یبدن و سهولت دسترس عاتیکه حضورشان در ما اندشدده شدناسدایی   کیژنت یاپ و یکیولوژیب

 یصیتشخ فاکتورهای ای ،زاییبیماریو نقش در  یالاحتم هایفعالیتدر خصون  شتریب هایبررسی یبرا

 یکرواریم آنالیزهایبا توجه به  PAN3-AS1 کد کنندهریغ یطولانRNA پژوهش  در این ه اسددت.قرارداد

 افراد سالمو  مارانیدر بو  شدد  دیکاندMS  یماریآن در ب انیب زانیم مؤثرو نقش  یدر خصدون بررسد  

( EDSS) یو ناتوان یبا درجه سخت RRMSو  SPMSدر دو فاز  MSبیمار  نفر 84نمونه خون . گردید زیآنال

برای  qRT PCRتکنیک صورت گرفت.  عنوان کنترلفرد سالم به 84و  سال 61تا  11 یو رنج سدن  6تا  1

 رد به دست آمده جیبا توجه به نتاهای هدف مورد استفاده قرار گرفت. ررسدی و مقایسه میزان بیان ژن ب

با  سهیدر مقا MSان ماریب در LncRNAاین  گیرچشم انیکاهش بنشدان دهنده  که  یکرواریم یها زیآنال

و نقش  شده مشاهده جهینت نیهم زین پژوهش پیش رو یشگاهیآزما هایبررسی رد .اسدت افراد سدالم  

و  دارمعنی عدم ارتباط نیهمچن .دیگرد تأکید MS یماریدر ب ومارکریب عنوانبه PAN3-AS1 بالقوه 

نیز  یماریسددن و شدددت ب پارامتر های در نظر گرفته شددده مانندبا  LncRNAاین تغییر بیان  ذارگثیرتا

 مشاهده گردید.

 

  



 

 

 

 

 

Abstract 

Multiple sclerosis (MS) is an autoimmune and nerodegeranaive diseases 

associated inflammation and destruction of myelin sheath in the CNS. No single 

and/or  specific cause has  been identified for this disease yet. But genetic and 

environmental factors both play a role in MS development and can impose 

exacerbation or relapsing  effects in MS pathogenic process.Long non-coding 

RNAs (LNCRNAs) also been identified as important keys in biological and 

epigenetic processes, tIn addition to their diverse functional roles, their presence 

in body liquids and their ease of access for further investigations opens up new 

windows regarding their possible activities in pathogenesis, and make them an 

appropriate candidate to be served as diagnostic factors. In this research long non-

coding PAN3-AS1 was selected according to  microarray  data analyses regarding 

the investigation and the effective role of its expression level in the MS, Then the 

expression level of this lncRNA was analysed in patients compared to healthy 

people, using the qRT PCR technique. The blood of MS sample of 48 patients in 

two phases of SPMS and RRMS with severity and disability (EDSS) of 1 to 6 and 

age range of 31 to 61 years were drained. 48 sample of normal healthy individuals 

were taken as control group. According to the results of  microarray  analysis, 

which showed a significant decreasing expression in this disease compared to 

healthy people, the same result was also observed in our study It can be concluded 

that the present findings reveal the potential role of PAN3-AS1 as a biomarker for 

MS. PAN3-AS1 expression level did not show any significant correlation with age 

and severity of the disease. 
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