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 چکیده

( کبه ببا نبام Multiple sclerosis( یبا) Encephalomyelitis disseminateمولتیپل اسکلروزیس یا تصبلب بافبت دندگانبه )

های عصببی در مزبو و نخباع آسبیب هبای میلبین سبلو یک بیماری التهابی است کبه در آن للا شود شناخته می MSاختصاریِ 

و در خبون 1و کاوئولین  7Aسمافورین  3Aدر مطالعه حاضر، هد  ما بررسی توالی بخشی از سکوئنس ژنهای سمافورین,  بینند.می

لگوی تبوالی ژنبی افتراقبی آنهبا در شبرایط سبالم و بیمباری و مقایسه با افراد سالم به منظور تعیین ا MSمحیطی بیماران مبتلا به 

 سبپس فرد سالم به عنوان گروه کنتر  انجبام گرفبت. 52و  MSبیمار مبتلا به بیماری  52میباشد.بدین منظور این مطالعه بر روی 

ه تفباوت معنباداری صورت گرفت. نتایج نشان داد ک Real time PCR روش به افراد این محیطی خون در مدنظر های ژن سکوئنس

بین افراد بیمار و سالم در این مطالعه با توالی مرجع وجود ندارد. اما در مقابل در  ی مورد بررسیدر توالی سکوئنس بخشی از ژن ها

و  7Aسبمافورین  3Aمطالعات بیو انفورماتیک شامل بالک و سینگل سل میوان بیبان ژن معنبی داری ببرای ژن هبای سبمافورین, 

مشاهده گردید. بنابراین با توجه به نتایج تکنیبک سبینگل سبل و  +T Cell CD8و  +T Cell CD4در سطح تک سلو   1کاوئولین 

 .استفاده کرد MSبالک میتوان از این ژن ها برای بیومارکر پیش آگهی و درمان مبتنی بر فرد محور در بیماران 

 سکوئنس ژن،1 کاوئولین، 7A سمافورین، MSبیماری  کلمات کلیدی:



 

 

 

 

Abstract 

Multiple Sclerosis (Encephalomyelitis Disseminata), commonly referred to as MS, is an 

inflammatory disease in which the myelin sheaths of nerve cells in the brain and spinal cord are 

damaged. In this study, our aim was to analyze the sequence of specific gene segments, including 

Semaphorin 3A, Semaphorin 7A, and Caveolin-1, in the peripheral blood of MS patients and 

compare them with healthy individuals to determine the differential gene sequence pattern in 

healthy and diseased conditions.This study was conducted on 25 MS patients and 25 healthy 

individuals as a control group. The sequencing of the target genes in the peripheral blood of 

these individuals was performed using the Real-Time PCR method. The results showed no 

significant difference between the gene sequences of the studied individuals and the reference 

sequence in this study. However, bioinformatics analyses, including bulk and single-cell studies, 

revealed significant gene expression levels for Semaphorin 3A, Semaphorin 7A, and Caveolin-1 

at the single-cell level in CD4+ T cells and CD8+ T cells.Thus, based on the findings from 

single-cell and bulk techniques, these genes could potentially be used as prognostic biomarkers 

and for personalized therapy in MS patients. 
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